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Vedny odbor zaoberajuci sa baktériami

Co sU baktérie 2(malé, mikroskopické, jednobunkové,
prokaryoty)

Kde ich hladaf ¢

yznam ¢ — pozitivny a negativny — suvisi zo vztahmi

BAKTERIOLOGIA




cytoplazma

bunkova stena

CYTOLOGIA BAKTERII B\
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Makroskopickéeé — pozorovatelné volnym okom (farba a lesk
koldnie, velkost, povrch kolonie, tvar kolonie, okraje kolonie,
pigmentdacia do substratu a farba pigmentu)

~ Mikroskopické — pozorovatelné iba mikroskopom (tvar buniek,
velkost buniek, zoskupenie buniek, zakoncenie, pohyb, pocet a

umiestnenie pohybovych orgdnov, tvorba endospor, tvorba slizu

a puzdier

MORFOLOGIA BAKTERII
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REPRODUKCIA BAKTERI|

€ Bunka replikuje DNA
Nukleoid

€) CPM sa predizuje
a separuje DNA

€ Pozdlz CPMsa
formuje BS

€ Dokonéenie BS

€) Dcérske bunky

CPM
DNA Replikovana




Rod Hyphomicrobium, Pasteuria — pohyblivy

- Podobné ako pri kvasinkdach '

PUCANIE BAKTERII




Streptomycéty - artrosporami

FRAGMENTACIA




Tvorha endospory

VIL lyza vol'na spora \ bunkova eytoplaz.
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sporula¢né septum

vzdusna hyfa
o/— spora
O K

— klic¢iaca
hyfa

substratova hyfa

bunkova stena

SPORULACIA — EXOSPORA

vzduch

pevné médium

Protein kodovany ftsZ génom, zostavujuci
““FtsZ sa do kruhu, homolég s eukaryotickym
tubulénom

Bielkovina viazuca
== DivIVA membranu citliva
na zakrivenie




Bakterialna transformacia
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: gény

Bakterialna transdukcia

et

uvol’nenie faga -
fagom infikovana donorova bunka

Bakterialna konjugacia

SEXUALNE FORMY
REPRODUKCIE

transpozon - Donorova bunka Recipientna bunka



Fotoautotrofné — zdroj energie sinko, zdroj uhlika CO2
Sinice
Fotoheterotrofné — zdroj energie sinko, zdroj uhlika organické C-zlu&eniny

Fialové bezsirne baktérie, zelené bezsirne a heliobaktérie

Chemoautotrofné — zdroj energie oxid. anorg. zlucenin, zdroj uhlika CO2

e oxidujuce amoniak na dusitany, sirne, zelezité, nitrifikacné

cenin, zdroj uhlik C-zluceniny

METABOLIZMUS BAKTERI|



Aerobna respiracia — glykolyza, krebsov cyklus, respiracny retazec
(elekiron transportny systém) a oxidacnad fosforylacia, kyslik z
ovzdusia ako konceny akceptor H+

Anaerobna respirdcia — kyslik z anorganicky molekul ako konecny
akceptor H+

olyza, redukcia pyruvatu alebo jeho metabolitu,

CHEMOHETEROTROFNY
METABOLIZMUS BAKTERI
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Glycolysis in the Cytoplasm Citric Acid Cycle Electron Transport Chain
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KREBSOV CYKLUS

~ Citric acid cycle

Hydrogen Adenosine
€ Carbon triphosphate
Oxvaen _ Guanosine
0 s U5 triphosphate
@) Sulfur
Q Coenzyme Q E Coenzyme A
NADH Nicotinamide adenine dinucleotide
drogenase Enzyme




The Electron Transport Chain
\X\’

Intermembrane Space

\_\’f

Electron
FHow

Unemiosmosis

The Electron Transport Chain is a series of electron carriers in the inner membrane of the mitochondria. Electrons are passed from NADH to oxygen, moving photons (H+)
from the matrix to the intermembrane space. FADH2 also donates electrons to the chain, releasing hydrogen ions into the intermembrane space. Eventually, the high H+
concentration in the intermembrane space causes some of the ions to flow down the concentration gradient and back into the matrix through ATF’ synthase, producing ATP. |

Whitney, E., & Rolfes, S. (2002). Energy Metabolism. In Understanding Nutrition (9th ed.). Belmont, California: Wadsworth.

ELEKTRON-TRANSPORTNY SYSTEM




+F, ATP synthase
(Escherichia coli)

tochondrial 1VGMECEIEEY ‘ m“nﬂm
! MR SN ST ST
mermorens e S S0 s IR o o .00 0.0
' easisiaiesers™
Intermembrane space ‘

,/ Proton

HY -~ channel

CHEMIOSMOZA — TVORBA ATP




KVASENIE
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ETANOLOVE KVASENIE

Etanolové kvasenie - metabolizmus
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MASLOVE KVASENIE

Pyruvic acid
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Eubaktérie

Myxobaktérie

Spirochéty
Aktinomycéty




Doména Bacteria
Oddelenie Gracillicutes Oddelenie Firmicutes

Typicky G-, netvoria spory Typicky G*, sU schopné tvorit spory

1. frieda Scotobacteria
Nemaju fotosyntézu

2. trieda Anoxyphoptobacteria

Maju fotosyntézu bez produkcie O2 Oddelenie Tenericutes
Purpurove bezsirne - Rhodospirilaceae
. matiaceae

Trieda Firmibacteria - palicky a koky

Trieda Thallobacteria — aktinomycéty

Nemaju bunkovu stenu, len

> 0 , s
cytoplazmaticku membranu

> A oplasm

SYSTEM BAKTERI| — BERGEY'S MAUAL



Doména Archae
Odd. Mendosicutes

Trieda Archaebacteria

Metanogénne baktérie

xtrémne halofiiné baktérie

SYSTEM BAKTERI| — BERGEY'S MAUAL



